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Icerik Insan Genom Projesi’ni takiben, genomik teknolojilerdeki ciddi gelismelerin
neticesinde, biiytik “omik” veriler hizla iiretilir oldu. Buradaki 6nemli bir sorun,
bu karmasik verilerden paternleri etkili bir sekilde ¢ikarmak ve farkli veri
tiplerini entegre etmek icin islemsel metodlar gelistirmektir. Bu dersde,
glinlimizde sik¢a kullanilan yiiksek islem hacimli tekniklerin verilerinin analizi
esnasinda dogan islemsel sorunlar tartisilacaktir. Yeni nesil dizileme verilerinin
analizi, genomik varyasyonlar1 bulma ve fonksiyonlarini anlama ¢alismalari,
genom boyu iligkilendirme analizleri (GWAS), biyolojik aglar, yolak analizi,
epigenom analizi, kanser genomigi gibi hastalik mekanizmalarini anlamak i¢in
gereken giincel hesaplamali genomik yaklasimlar ders siiresince kapsanacaktir.
Bununla ilgili olarak, farmakogenomik ve kisisel tip gibi yeni gelisen alanlar da
bu derste tartisilacaktir.
Amaglari Bu ders:
» genomik, epigenomik ve kanser genomigindeki temel hesaplamali problemlersi,
e yeni nesil dizileme verilerinin analizinde 6nemli uygulamalar1 olmakla
beraber, molekiiler biyoloji disinda da yaygin kullanilan algoritmalari,
e farkli “omik” verileri katmanlar arasi entegre edebilen ag ve yolak bazh
hesaplamali yaklasimlari,
« genomik verinin, cevrimsel tip, kisiye 6zgl tip, kisiye 6zgl ila¢c gelistirme
problemleri icin nasil kullanildigini 6gretmeyi amaclar.
Ogrenme LO1. Veriyi biyolojik, genomik, ve tibbi bilgiye donistirebilme,
Ciktilar anlamlandirabilme becerisi kazanmak.
LO2.  Yeni nesil parallel dizileme teknolojilerini ve bunlarin analizini
anlamak.
LO3. Genom boyu iliskilendirme calismalarini ve hesaplamali genomikdeki
diger problemleri analiz edebilmek icin yeni istatistiksel yontemleri
gelistirebilecek yetenekler kazanmak.
LO4.  Cesitli yliksek islem hacimli biyolojik verisetlerinin analizi i¢in var olan
yontemleri kullanabilmek ve eksik yonlerini elestirebilmek.
LO5.  Dizi motiflerini, polimorfizmleri, ve miRNA lar1 kesfetmek icin var olan
metodlar1 anlamak.
LO6.  Biyolojik aglar1 ve onlarin genomikdeki kullanim alanlarini anlamak.
LO7. Hesaplamali genomikdeki acik arastirma alanlarinin ve gliniimiizdeki
zorluklarin bilgisini edinmek.
Kaynaklar Shugart, Yin Yao (Ed.), Applied Computational Genomics, Springer, 2012.
Mayer B., Bioinformatics for Omics Data: Methods and Protocols, Humana Press,
2011.
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- Sayis1 Toplam
Etkinlik Katkisi (%)
Ders 3 25%
Grup Calismasi 8 25%
Sunumlar 7 25%
Internette Tarama 1 25%
Total 100
DEGERLENDIRME
. Toplam
Yontem Katkisi (%)
Quiz 10%
Odevler 10%
Grup Projeleri & Sunumlar 20%
Devam/Katilim
Ara Smav 20%
Final Sinav 40%

Total 100%

Bu konuda daha fazla i¢in: https://goo.gl/HbPM2y section 28.



AGU FEN BILIMLERI ENSTITUSU

e

eesssseesunneee ANABILIM DALI Ld
AGU
is YOKU
Etkinlik Siire (saat) Sayisi s Yiikii (saat)
Sinif I¢i Faaliyetler 2 14 28
Lab 1 7 7
Grup Calismasi 2 12 24
Tarama (web, kiitiiphane) 2 12 24
Okuma Faaliyetleri 2 10 20
Sunum Hazirlama 2 7 14
Lab Raporlari 1 7 7
Toplam is 124
Yiikii

AKTS: 7,5 (is Yiikii/25-30)

PROGRAM OGRENME CIKTILARI KATKI DUZEYLERI*

HO1 HO2 HO3 HO4 HO5 HO6 HO7 HO8 HO9 H10

H11

H12 H13 H14

LO1

LO2

LO3

LO4

* Katki Diizeyleri: 0: Yok, 1: Cok Diisiik, 2: Diigiik, 3: Orta, 4: Yiiksek, 5: Cok Yiiksek

HAFTALIK PROGRAM

H Bashk Ciktilar

1 Hesaplamali genomige giris, temel kavramlar LO1, LO7
Lab/Etkinlik:

2 Insan genomunu dizilemek, insan Genom Projesi, Tiirk Genom Projesi LO2
Lab/Etkinlik:

3 Tek niikleotid polimorfizmlerini kullanarak medikal tani LO1, LO5
Etkinlik:

4 Genom boyu iligkilendirme ¢alismalarinin (GWAS) analizi LO3,L04
Etkinlik:

5 Ag bazli genomik analizler, miRNA diizenleyici aglarin analizi LO6, LO7
Etkinlik:

6 Simulated annealing ve genetik algoritma kullanarak protein-protein LO6, LO7
etkilesim aglarinin alt-aglarini bulma
Etkinlik:

7 Gen kiimesi zenginlestirme analizleri (GSEA), Yolak bazli genomik LO1,LO6
calismalar
Etkinlik:

8 Epigenomik LO1,LO7
Etkinlik:

9 Hidden Markov Modeller kullanarak gen kesfetme, metagenomik LO1, LO5
Etkinlik:

10  Gen diizenleyici sinyallerin kesfi icin Expectation Maximization, Gibbs LO3, LO5
sampling ve ilgili yaklasimlar
Etkinlik:

11 Kanser genomigi LO1, LO4, LO7
Etkinlik:

12 insan Kompleks Hastaliklarini anlamak icin GWAS’dan Yeni Nesil LO1, L0O2, LO7
Dizilemeye: Cevrimsel Tip ve Terapilerin Etkileri
Etkinlik:

13 Katmanlar-arasi omik veri analizi LO1,L02, LO7
Etkinlik:

14  Kisiye 6zgii tip, Kisiye 6zgii ila¢ LO1,LO2, LO7
Etkinlik:




